
UOT 575.1/.2:599.89

AZƏRBAYCAN POPULYASİYASINDA SİDİK KİSƏSİ XƏRÇƏNGİ DİAQNOZU QOYULMUŞ XƏSTƏLƏRDƏ NQO1 GENİ C609T POLİMORFİZMİNİN TƏDQİQİ
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Sidik kisəsi xərçəngi ifrazat sistemində ən çox rast gəlinən xərçəng növlərindən biridir. Sidik kisəsi xərçəngi sidik kisəsində normal keçid hüceyrələrin bədxassəli  fenotip qazanaraq nəzarətsiz şəkildə çoxalması nəticəsində yaranır. NQO1 geni polimorfizminin sidik kisəsi xərçəngi riskini modulyasiya etdiyi müəyyən edilmişdir. Son dövrlərdə aparılan tədqiqatlar,NQO1 geninin sidik kisəsi xərçəngi toxumasında ekspresiya səviyyəsinin artdığını və NQO1 geninin kanserogenezdə rol oynadığını göstərmişdir. NQO1-in kimyəvi müdafiədəki rolu geniş şəkildə tədqiq edilmiş, struktur və mexanizmləri ilə bağlı ətraflı məlumatlar əldə edilmişdir. NAD (P) H kinon oksireduktaza 1 (NQO1 geni tərəfindən kodlanır), kinonların metabolizmini kataliz edir və bütün toxuma növlərində ekspresiya edilərək bir çox xərçəng toxumasında yüksək səviyyədə ekspresiya göstərən II fazanın sitozolik fermentidir. Cari tədqiqat işində PZR-RFLP metodundan istifadə etməklə Azərbaycan populyasiyasında NQO1 genin C609T polimorfizmi öyrənilmişdir. 25 xəstəyə aid sidik nümunəsindən və 31 nəfərdən ibarət praktik sağlam insanlardan kit protokoluna uyğun olaraq DNT izolə edilmiş və PZR reaksiyası qoyulmuşdur. Nəticələrin təhlili göstərmişdir ki, xəstələrə aid nümunələrdə CC, CT, TT allellərinin tezliyi müvafiq olaraq 48%, 48% və 4% təşkil etmişdir. Kontrol qruplarda isə bu faiz 58,06%, 38,7% və 3,22% şəklində dəyişmişdir. C və T allellərinin rast gəlmə tezlikləri isə kontrol qrupu üçün 77,42% və 22,58% olmuşdur. Xəstə qrupunda isə bu rəqəm müvafiq olaraq 72% və 28% aşkar edilmişdir (P<0,05). Müşahidə edildiyi kimi, kontrol qrupu ilə müqayisədə mutant T allelin rastgəlmə faizi xəstə qruplarda daha yüksəkdir. Lakin, alınmış nəticələrin statistik təhlili NQO1 geninin 6-cı eqzonunda C→T polimorfizmi ilə sidik kisəsi xərçənginin mərhələ və dərəcəsi arasında statistik əhəmiyyətli assosasiyanın olmadığını göstərmişdir.

Açar sözlər: 
GİRİŞ

Sidik kisəsi xərçəngi sidik kisəsindəki normal keçid epitel hüceyrələrinin “malign” və ya “bədxassəli” fenotip qazanaraq nəzarətsiz şəkildə çoxalması nəticəsində meydana gəlir. Sidik kisəsi xərçənginin 95%-ni urotelial karsinomalar təşkil edir (Robbins et al., 2010). 

MATERİAL VƏ METODLAR

Tədqiqat işinə Akademik M.Ə.Mirqasımov adına Respublika Klinik Xəstəxanasının Onkologiya şöbəsinə müraciət etmiş və sidik kisəsi xərçəngi diaqnozu qoyulan 25 xəstənin sidik nümunəsi daxil edilmişdir. 

NƏTİCƏLƏR VƏ ONLARIN MÜZAKİRƏSİ

C və T allellərinin rastgəlmə tezlikləri isə kontrol qrupu üçün 77,42 % və 22,58 % olmuşdur. Xəstə qrup üçün isə bu rəqəm 72 % və 28 %-dir. (cədvəl 1)

Cədvəl 1.Xəstə və kontrol qrupunda statistik testin nəticələri

	Genotiplər və allellər
	Xəstə qrup
	Kontrol qrup

	
	Say
	Tezlik
	Say
	Tezlik

	CC
	12
	48
	18
	58.06

	CT
	12
	48
	12
	38.71
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Cədvəldən də müşahidə edildiyi kimi, kontrol qrupuna nisbətən xəstə qruplarında mutant allelin (T) tezliyi daha yüksəkdir. 

Şəkil 1-də aqaroz görüntüsundə NQO1 geninin homoziqot və heteroziqot formaları göstərilmişdir.

Şəkil 1. Agaroz gel görüntüsü. 

NQO1 geni polimorfizminin sidik kisəsi xərçəngi riskini modulyasiya etdiyi müəyyən edilmişdir. Son dövrlərdə aparılan tədqiqatlarda, NQO1 geninin sidik kisəsi xərçəngi toxumasında ekspresiya səviyyəsinin artdığı və onun kanserogenezdə rol oynadığını düşündürməkdədir (Choudry et al., 2001).
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Рак мочевого пузыря является одним из наиболее распространенных видов рака выделительной системы. Рак мочевого пузыря возникает в результате приобретения злокачественного фенотипа и неконтролируемого размножения нормальных клеток мочевого пузыря.
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STUDY OF NQO1 GENE C609T POLYMORPHISM OF PATIENTS DIAGNOSED WITH BLADDER CANCER IN AZERBAIJANI POPULATION
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Bladder cancer is one of the most common types of cancer in the urinary system. Bladder cancer is a disease caused by malignant (cancer) cells in the tissues of bladder. The polymorphism of the NQO1 gene has been found to modulate the risk of bladder cancer. Recent studies have shown that NQO1 gene expression level increase in bladder cancer tissue and the NQO1 gene plays a major role in carcinogenesis
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